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Frau Untersuchungsbefund Nr.: 2506-W-750382
Nicole Herzog Probeneingang: 05.06.2025
Karl-Gareis-StraBe 10a Datum Befund: 16.06.2025
94234 Viechtach Untersuchungsbeginn: 05.06.2025
Deutschland Untersuchungsende: 16.06.2025
Befundstatus: Endbefund
Katze
Britisch Langhaar
mannlich
i Havanjo's Benedict
Zuchtbuchnummer: Limbra L25. BLH.011.3
Chipnummer: 528150007 148234
Geburtsdatum / Alter: 15.02.20256
Probenmaterial: eNat
Patientenbesitzer: Herzog, Nicole

EDV-Nummer / Befund-ID: ~=-

Zuchtverbandsrabatte wurden fiir rabattfdhige Leistungen beriicksichtigt!
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LABOZXL:2

Bel genetischen Tests untersuchen wir die Varianten, die mit Erbkrankheiten oder genetischen Merkmalen
assoziiert sind. Die Ergebnisse der genetischen Untersuchungen zeigen fir die untersuchten Varianten immer
beide Allele des Tieres. Dabei ist "N" die Angabe fur das Wiidtyp—Allel, die auffiligen Allele tragen die
Bezeichnung der damit assoziierten Erkrankung (hier exemplarisch *mut”).

Mégliche Ergebnisse:
~ : Die flr die Krankheit untersuchte Variante liegt nicht vor.
a - N/mut: Das untersuchte Tier tragt eine Kopie der untersuchten Variante.

o o

- mut/mut: Das untersuchte Tier trégt zwei Kopien der untersuchten Variante.

Mit diesen genetischen Informationen allein, kann jedoch noch keine Aussage getroffen werden, ob, wann oder
in welchem AusmaB eine Krankheit auftritt. Bei manchen Krankheiten hangt die Schwere der Erkrankung noch
von waeiteren, teils nicht genetisch bestimmbaren Faktoren ab. Auch variable Penetranzen - unterschiedlich
schwere Auspragungen, spielen haufig eine Rolle. In der Regel tritt die Krankheit bei rezessiven Erbkrankheiten
erst bei zwei Kopien der untersuchten Variante auf. Bei dominanten Erbkrankheiten wirkt sich bereits eine Kopie
der Variante auf das Auftreten der Krankheit aus. Die Anmerkungsziffemn r (autosomal rezessiv), d (autosomal
dominant) und Xr (X-chromosomal rezessiv) kennzeichnen den jeweiligen Erbgang.

Nicht jedes auffélige Ergebnis ist zwingend mit gesundheitiichen Konsequenzen fUr das Tier oder
seine Nachkommen verbunden. Gerade bei heterozygotem (mischerbigen) Vorliegen monogen-aut -

rezessiver haben die aufgezeigten Ergebnisse keine gesundheitiiche Bedeutung fur das Tier und
bei Verpaarung mit freien Tier auch nicht flr die Nachkommen.
Fiir rasseunspezifische Ergebnisse gilt:

Bislang wurde wissenschaftiich keine Korrelation zwischen der getesteten Variante und der zugehdrigen
klinischen Symptomatik in der Rasse dieses Tieres nachgewiesen.

uere Informationen zu den einzelnen Erbkrankheiten finden Sie auf unserer Website.
Genetische Bestimmung der Blutgruppe - PCR

Ergebnis: Genotyp b/b

Interpretation: Das untersuchte Tier ist reinerbig (homozygot) fur das b-Allel, welches mit der serologischen
Blutgruppe B korreliert ist.

Erfasst werden drei genetische Varianten (268T>A, 179G>T, 1322del) fir die Allele b und eine Variante
(364C>T) fir c.

Allelische Reihe nach Dominanz: N>c>b

RASSESPEZIFISCHE VARIANTEN

Unbedenkliche Ergebnisse Genotyp Gen Variante
Congenitale Hypotlwr‘éose (CH) ' N/N TPO C-T
Cystinurie ’ N/N 0 SLETNE R
FXlI-Defizienz (1321delC)"® N/N u Fi2 DEL
FXIl-Defizienz (1631G>C) ™ NN Lk DEL
MDR1-Genvariante (MDR) " NN i ABCB1  DEL
Mucopolysaccharidose Typ VIl (MPS VII) * N/N GUSB GA
mt-muw-m'.:wtaa-mar.t‘l.tu‘ . dor Ges
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RASSESPEZIFISCHE VARIANTEN

Unbedenkliche Ergebnisse Genotyp Gen Variante
Myotonia congenita N/N CLCN1 G-T
Polydakty‘lle Hw- Vanante N/N thﬂm '_I’-C
Polydaktylie - UK1 -Variante ° N/N LMBR1 Cc-G
Polydaktylie - UK2-Variante * N/N LMBR1  T-A
Polyzystische Nierenerkrankung (PKD) ‘ N/N PKD1 C-A
Progressive Retinaatrophie (pd- -PRA) N/N AIPL1 Cc-T

RASSEUNSPEZIFISCHE VARIANTEN (KORRELATION IN IHRER RASSE ZUR ZEIT NICHT BEKANNT)

Unbedankhche Ergebmsse Genotyp Gen Variante
N/N SLC39A4 C-G
Alpha-Mannosidose (AMD) * ' NN 'MAN2B1 DEL
Autoimmunes lymphoproliferatives Syndrom (ALPS) N/N FASLG INS
Faktor XI Defizienz " N/N F S LI G-A
Ganglaosndose (GM1) o N"N 5 GI:B1 Qf
Gangliosidose (GM2) * NN WEXS  DEL
Glycogenspelcherkrankhelt (GSDIV) N/N GBE1 COMPLEX
GM2-Gangliosidose " N!N HEXB DEL
Head Defect N/N ALXi  DEL I
Hypertropho Kardiomyopathie (HCM1) Maine Coon ¢ lﬂ{N wg? c-G
Hypertrophe Kardiomy'foi)aﬁli'é_(i-iEMS] Ragdoll ¢ d N/N MYBPC3 G-A
Hypertrophe K Kardiomyopathie (HCM4) S Sphynx * N/N A ALMST G-C
Hypokaliamie " NN ~ WNKé  CT
Hypotrichose/Kurziobigkeit © NN CFOXN1  DEL
Kongenitales myasthenes Syndrom (CM m (CMS) * NN \ TICORG eT
Mucopolysaccharidose ’ Typ VI (MPS VI) * NN i ~ ARSB A-G, Cc-T
Osteochondrodysplasie NN TRPV4 C-A
anﬁras Erbliches Glaukom_ (PCG) " N/N e LTBP2  INS
agressive Retinaatrophie (PRA-b) * NI KIF38 CT
gresswe Heyg_aatrophte {rdAc~PRA)' ~ NN iy CEP290 AC
Pymvatktnase~Deﬁzlenz _ 0 NN o PKLR CIGRA L
Spinale Muskelatrophie (SMA) * N/N LIX1 COMPLEX
FELLFARBEN & FELLMERKMALE
Genetischer Test Genotyp Allelische Reihe
Farbvarianto "Snow” Bergal | |1 IS Cocb>cs
Farbvariante Colourpoint * c/c C>cb>cs =
Farbvariante Gold (e_x_tr_ame Sunshlne) " W N/N ] N:wbeSIB:wbSib i
Farbvariante Gold (Kupfer) ’ " N/N 3

Farbvanante Gold (Sunshine} f
Farbverdunnung Dilutlon
Fellfarbe Amber r

Fellfarbe Braun '

Fellfarbe Charcoal

_Felifarbe Copal '

Fellfarbe Russet

Felltyp Curly 4

Fellzeichnung Agouti
Haarlénge '

Hairless/Curly Coat (SPH/DRX) '
Stoubensiraie 4 - 97683 Bad Kissingen - Tel.: 09 74/72020
Bankverbindung:

Bad Kisalngen
Luxsmbourg
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FELLFARBEN & FELLMERKMALE

Genetischer Test Genotyp Allelische Reihe
Tabby (S50X) TaM/TaM TaNM>Tab

Tabby (W841X) TaM/TaM TaM>Tab

TiA (C63Y)* N/N TiA=TiCK>N

TiCK (A18V)* N/N TIA=TICK>N

Die Er isse gelten nur fir das im Labor eingegangene Probenmaterial. Die Verantwortung fur die

Richtigkeit der Angaben zu den eingesandten Proben liegt beim Einsender. Gewah en
tibernommen werden. Schadensersatzverpflichtungen sind, soweit gesetzlich zulassig, auf

den Rechnungswert der librten Untersuchung/en beschrankt, im Ubrigen haften wir nur fiir Vorsatz

und grobe Fahriassigkeit, soweit gesetzlich méglich.
aitere Genveréinderungen, die ebentalls die Auspragung der Erkrankung/Merkmale beeinflussen kdnnen,
lgte/n nach dem derzeitigen allgemeinen

<onnen nicht ausgeschlossen werden. Die Untersuchung/en erfo
wissenschaftlichen Kenntnisstand.

Das Labor ist fir die auf diesem Befund aufgefihrten Untersuch

17025:2018
(ausgenommen Partneriabor-Leistungen).

ungen akkreditiert nach DIN EN ISO/IEC

In seltenen Fallen sind einzelne Tests nicht auswertbar, meist wegen unzureichender DNA-Qualitét oder -
Menge. Wir garantieren Ergebnisse flr mindestens 95% aller Tests.
ngs

Eine Hilfe zur Interpretation der genetischen Varianten finden Sie hier:

UDS

den Anmerkungsziffern finden Sie hier:

NMerkungern -y
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Die beziehen sich auf das uns nommaunmmwmmummmmw
darf nur und unverandert weitergegeben

Ist. Die der Angaben zu den Proben der Einsender. Dieser Prifbericht
werden. Abweichende Ve bediirfen der schriftlichen wmwsmmmw«&hmm
mmmmmmm.mm
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86-01-01, D-PL-13186-01-02 und D-

LABOKLIN ist ein nach DIN EN ISO/IEC 17025:2018 akkreditiertes Labor, mit Nummern D-PL-131
PL-13186-01-03.Diese Akkreditierung wmmmma«mmmﬂmmm

Leda i

Fr.Dr. Weimann
Dipl.-Ing.

* ENDE des Befundes ***



